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SECTION A 



195 



251 



156 



301 



106 



59 
401 



GCT AAACAGGAGTGGAGCGACTACAAACTGCGCTGGAAC 1 57 

II Hill I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 
CCAATGTCTGGCTAAAGCAGGAATGGAATGACTACAAGCTGCGCTGG6AC 300 

CCCGCTGATTTTGGCAACATCACATCTCTCAGGGTCCCTTCTGAGATGAT 1 07 
II I I I I I 1 I I I I I I I I I I I II II | I | I I II I I I I I I I I I I 
CCGGCTGAGTTTGGCAATGTCACCTCCCTGCGCGTCCCTTCAGAGATGAT 350 

B«»HI .... 
ClGGATCqCCGACATTGTTCTCTACAACAA. . . AAATGGGGAGTTTGCAG 60 
I I M I M I I I I II I I I I I I I I I It I I I I I I 1 I I I 



I I 



I I I I I I 



351 C1|GGATCgCAGACATTGTCCTCTACAACAATGCA6AT6G66AGTTTGCGG 400 



TGACCCACATGACC AAGGCCCACCTCTTCTCCACGGGCACTGTGCACTGG 1 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I 
TGACCCACATGACC AAGGCTCACCTCTTCTTCAC6GGCACTGTGCACTGG 450 



9 GTGCCCCCC 
I I I I I I I I 
451 GTGCCCCCAi 



SECTION B 



1 CCCCTTCGACCAGCAGAACT6CAAGATGAAGTTTGGCTCCTGGACTTATG 50 

I I I I I I I II I I M I I I I I I I I I I I f I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

501 CCCCTTC6ACCAGCAGAACT6CAAGATGAAGTTTGGCTCCTG6ACATATG 550 

51 ACAAGGCCAAGATCGACCTGGAGCA6ATGGAGCAGACTGTGGACCTGAAG 100 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I II I I I I I II I 

55 1 ACAAGGCCAAGATCGATCTGGAGCAGATGGAGAGGACAGTGGACCTGAAG 600 

101 GACTACTGGGAGAGC6GCGAGTGGGCCATCGTCAATGCCACGGGCACCTA 150 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I II I I II I 

601 GACTACTGGGAGAGTGGCGAGTGGGCCATTATCAATGCCACCGGAACCTA 650 

151 CAACAGCAAGAAGTACGACTGCTGCGCCGAGATCTACCCCGACGTCACCT 200 

Mill I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

651 TAACA6TAA6AAGTACGACTGCTGCGCGGAGATCTACCCCGATGTCACCT 700 

201 AG '. 202 

I 

701 ACTACTTT6TGATCCGGCGGCTGCCGCTGTTCTATACCATCAACCTCATC 750 
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CTGGCAGCAGAGGCTGAGCACCGTCTATTTG 

II till I I I I I I I I I I I II I I 
GATGCTGCTGCCAGCGGCCAGTGCCTCAGAAGCTGAGCACCGCCTGTTCC 



101 



SECTION A 



132 



201 



182 



251 



23i 



301 



I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGTGGATGAAGT AAACC 66ATCAT1 



TCTGGAATGACTACAAGCT6AAGTGGAACCCCTCTGACTATGGTGGGGCA 

I I I I I I 11 II I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTGGAATGACTACAAGCTGAAATGGAAACCCTCTGACTACCAAGGGGTG 



31 



100 



81 



AGCGGCTGTTTGAAGATTACAATGAGATCATCCGGCCTGTAGCCAACGTG 

II I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I II II II III 
AGTACCTGTTCGAAGATTACAACGAGATCATCCGGCCAGTGGCTAATGTG 1 50 



82 TCTGACCCAGTCATCATCCATTTCGAGGTGTCCATGTCTCAGCTGGTGAA 131 
II I I I I I I I I I I I I I I I II I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I It 
151 TCCCATCCAGTCATCATCCAGTTTGAGGTGTCCATGTCTCAGCTGGTGAA 200 

GGTGGATGAAGTAAACCpBATCAlGGAGACCAACCTGTGGCTCAAGCAAA 1 8 1 

III I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I 
GGAAACCAACCTGTGGCT6AAGCAAA 250 



GAGTTCATGCGTGTCCCTGCACAG0 AGATCT 3GAAGCCAGACATTGT . . . 

I I II I I I t I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I M I I I I I I I I I II 

G AGTTCATGCGTGTTCCTGCAGAG AjAGATCTp G AAACC AGACATC6T ACT 



231 



300 



278 



350 



1 TTCCAGGTGGACGACAAGACCAAAGCCT 28 

I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I M 
351 GTACAACAACGCTGATGGGGATTTCCAGGT6GATGACAAGACCAAAGCTC 400 

• • • • ..* 

29 TACTCAAGTACACTGGGGACGTGACTTGGATACCTCCGGCCATCTTTAAg" 78 

1 1 1 ii i ii 1 1 I I i ii ii 1 1 1 1 I i 1 1 1 1 I ii 1 1 1 I I I I I I n I i in 
*o i tactcaagtacacaggagaagtgacttggatcccgccggccatcttta4g_45o 

SacI ..... 



AGCTC CTGTAAAATCGACGTGACCTACTTCCCGTTTGATTACCAAAACTG 1 29 



I I I I I 



II II I I I I I I I I I I I II I I I I I II I II I I I I I I l I I I I I 



SECTION B J*5l .^fiCjraATGCAAAATCClACGTGACCTACTTCCCATTCGACTACCAAAACTG TOO 



129 TACCATGAAGTTCGGTTCCTGGTCCTACGATAAGGCGAAAATCGATCT6G 1 70 

I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I | I I II I I I I I I I I I 
501 CACCATGAAGTTCGGCTCCTGGTCCTACGACAAGGCAAAGATCGACCTGG 550 

• t « a • 

179 TCCTGATCGGCTCTTCCATGAACCTCAAGGACTATTGGGAGAGCGGCGAG 228 

I I I I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I | | | | I I I I I I I I I I I I I I 
551 TCCTCATCGGCTCCTCCATGAACCTCAAGGACTACTGGGAGAGTGGCGAG 600 

229 TGGGCCATCATCAAAGCCCCAGGCTACAAACACGACATCAAGTACAACTG 278 

I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I M I II I I I I I I I I I I I I I I 
601 TGGGCTATCATTAAAGCCCCGGGCTACAAACATGAAATCAAGTACAACTG 650 

279 CTGC6AGGAGATCTACCCCGACATCAC. . ". ! . . . r. 305 

III I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I 
651 CTGTGAGGAGATCTACCAAGACATCACGTACTCGCTGTACATCCGTCGCC 700 



PTCtTDP Q 
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1 ATGCCCCCTGGCATGGCCCGGCGCTGC6GCCCCGTGGCGCT6CTCCTTGG 50 

till III I I I I I I I I III II t II I I I I I I I I I I I 
1 3TGCTGGCTTGCATGGCCGGGCACTCCAACTCAATGGCGCTGTTC. . . AG 47 

• • • • • 

51 CTTCGGCCTCCTCCGGCTGTGCTCAGGGGTGTGGGGTACGGATACAGAGG 100 

II I I MM II II I I I M M I I I II I I I I I I II II I M I I M 
48 CTTCAGCCTTCTTTGGCTGTGCTCAGGGGTTTTGGGAACTGACACAGAGG 97 

101 AGCGGCTGGTGGAGCATCTCCTGGATCCTTCCCGCTACAACAAGCTTATC 130 

M I II M I I I I I I I I M I I I I I M I I I M I M I M I M II I II 
98 AGCGGCTAGTGGAGCATCTCTTAGATCCCTCCCGCTATAACAAGCT6ATT 147 

• • • • • 

131 CGCCCAGCCACCAATGGCTCTGAGCTGGTGACAGTACAGCTTATGGTGTC 200 

II I I I I I II II II I I II I I I I I I I I M I I I I I II I I I I I I I II 
14Q CGTCCAGCTACTAACGGCTCTGAGCTGGTGACTGTACAGCTCAT6GTATC 197 

• • • • • 

201 ACTGGCCCAGCTCATCAGTGTGCATGAGC6GGAGCAGATCATGACCACCA 230 

I I I I I I II M I I I I I I M I I I I I I II I I I I I 11 I I I M M I M I M 

198 ATTGGCTCAGCTCATTAGTGTGCACGAGCGGGAGCAGATCATGACCACCA 247 

231 ATGTCTGGCTGACCCAGGAGTGGGAAGATTATC6CCTCACCTGGAAGCCT 200 

M | f M M I I I I I II I M M I I I I I I I I I H I I I I I I I I I I II I I I I I 
248 ATGTCTGGCTGACCCAGGAGTGGGAAGATTACCGCCTCACATGGAAGCCT 297 

. . • • • 

30 1 GAAGAGTTTGACAACAT6AAGAAAGTTCGGCTCCCTTCCAAACACATCTG 230 

II | | II Mill It I I I I I I M I I H I I I I I I I I I I I I II I I I I I I 
298 GAGGACTTCGACAATATGAAGAAAGTCCGGCTCCCTTCCAAACACATCTG 347 

. . • • • 

231 GCTCCCAGATGTGGTCCT6TACAACAATGCTGACGGCAT6TACGAGGTGT 400 

I M II II I I M I I II II I I I I I I II I II I I I I I I I I I I I II II II I 
348 GCTCCCAGATGT6GTTCTATACAACAATGCTGACGGCATGTACGAAGTCT 397 



401 CCTTCTATTCCAATGCCGTGGTCTCCTATGATGGCAGCATCTTCTGGCTG 450 

I II I I I I II I I I I M I I II I I I I II I I I I I I I I I II I I I M I I I I I I 
398 CCTTCTATTCCAATGCTGTGGT^T^fTATGATGGCAGCATCTTTTGGCTA 



447 



448 



CCGCCTGCCATCTACAAGAGC 6CATGC AAGATTGAAGTAAAGCACTTCCC 500 
II I II II II I I I II I I I I I I I I I II I I I I I I II M I I II M I I I I I 
CCACCTGCCATCTACAAGAGTGCATGdftAGATTGAGGTGAAGCACTTCCC 



497 



501 ATTTGACCAGCAGAACTGCACCATGAAGTTCCGTTCGTGGACCTACGACC 350 

I I I I I II II II I I I I I I I I I I M I I II I I II I I I I I M II I II I I I 
498 ATTTGACCAGCAGAATTGCACCATGAAGTTTCGCTCATGGACCTAC6ACC 347 

■^l GCACAGAGATCGACTTGGTGCTGAAGAGTGAGGTGGCCAGCCTGGACGAC 600 

I II Mill III II I I M I I I I I II I M II II H Mill Ml 
748 GTACTCAGATTGACCTGGT6CTCAAAAGTGATGTGGCCAGTCTGGATGAC 397 

60 1 TTCACACCTAG'TGGTGAGTGGGACATCGTGGCGCTGCCGGGCCGCGGCAA 630 

M I I II II M II II I M M M M I I II Mill Mill I I II 
598 TTCACACCCAGCCGGGAGTGGGACATCATCGCACTGCCA6GCCGACGCAA 647 

. . . • • 

651 CGAGAACCCCCACGACTCTACGTACGTGGACATCACGTATGACT.TGATGA 700 

| | | | M I II I I I II II I M II I I II I I I II I I I I II I M II l~T II 
648 CGAGAACCCAGACGACTCCACCTATGTGGACATCACCTATGACTTCATCA 6*^ 
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701 TTCGCCGCAAGCCGCTCTTCTACACCATCAACCTCATCATCCCCTGTGTG 750 

I I I I I I I I I II I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 
699 TTCGTCGCAAACCACTCTTCTACACTATCAACCTCATCATCCCCTGCGTA 747 

• • • • • 

751 CTCATr^cCTCGCTAGCCATCCTTGTCTTCTACCTGCCATCCGACTGTGG 800 

I I I II I I II I I I II II I I I I I I 11111111111111 II I I I I I I I I 
-A8 CTCATCACCTCGCTGGCCATCCTGGTCTTCTACCTGCCCTCAGACTGTGG 797 

• • • • • 

901 CGAGAAGATGACGTTGTGCATCTCAGTGCTGCTGGCGCTCACGGTCTTCC 850 

II I I I I I I I I I II II II I I I I I I I I II I I I I II I I I I M 
7Q8 TGAAAAGATGACACTTTGTATTTCTGTGCTGCTAGCACTCACGGTGTTCC 847 

851 TGCTGCTCATCTCCAAGATCGTGCCTCCCACCTCCCTCGACGTGCCGCTC 900 

I I M I I I I I I I I I I I I I II 11111111111111111111 II I I I II 

848 TGCTGCTCATCTCCAAGATTGTGCCTCCCACCTCCCTCGATGTACCGCTG 897 

• • - • • • 

QOt GTCGGCAAGTACCTCATGTTCACCATGGTGCTTGTCACCTTCTCCATC6T "50 

II I I I I II I H I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

8*8 GTGGGCAAGTACCTCATGTTTACCATGGTGCTAGTCACCTTCTCCATCGT 947 

• • • • • 

"51 CACCAGCGTGTGCGTGCTCAACGTGCACCACCGCTCGCCCACCACGCACA 1000 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I | I II I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
948 CACCAGCGTGTGTGTGCTCAATGTGCACCACCGCTCGCCTACCACGCACA 997 

• • • • • 

1001 CCATGGCGCCCTGGGTGAAGGTCGTCTTCCTGGAGAAGCTGCCCGCGCTG 1050 
I II I I l I I I I l •! I I MIM I ! I I I I I I I I I I I ! M I I I I I I III 
P98 CCATCCCCCCCTGGGTCAAGGTGGTCTTCCTGCAGAAGCTGCCCACCCTG 1047 



1051 CTCTTCATGCAGCAGCCACGCCATCATTGCGCCC6TCAGCGCCTGCGCCT 1100 

I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I II I I II II I I I I I I I I I III t I I 
1048 CTCTTCCTGCAGCAGCCACGCCACCGCTGTGCACGTCA6CGTCTGCGCTT .1097 



1101 GCGGCGACGCCAGCGTGAGCGCGAG6GCGCTGGAGCCCTCTTCTTCCGCG 1150 

I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I II I I I I I I I I I I 
1 099 GAGGAGGCGCCAGCGAGAGCGTGAGG6C . . . GAGGCGGTTTTCTTCCGTG 1 1 44 

■ • • • • 

1151 AAGCCCCAGGGGCCGACTCCTGCACGTGCTTCGTCAACCGCGCGTCGGTG 1200 

III I I I III III I II II I I I I I I I I I I I I II II III 
1145 AAGGTCCTGCGGCTGACCCATGTACCTGCTTTGTCAACCCTGCATCAGTG 1194 

• • • • • 

1201 CAGGGGTTGGCCGGGGCCTTCGGGGCTGAGCCTGCACCAGTGGCGGGCCC 1250 

I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I II II I I I I I 
1195 CAGGGCTTGGCTGGGGCTTTCCGAGCTGAGCCCACTGCA. . .GCCGGCCC 1241 

• • • • • 

1251 CGGGCGCTCAGGGGAGCCGTGTGGCTGTGGCCTCCGGGAGGCGGTGGACG 1300 

I I I I M I I I II III II I I I I I I I I I I I II IMM I 

1242 GGGGCGCTCTGTGGGGCCATGCAGCTGTGGCCTCCGGGAAGCAGTGGATG 1291 

• • • • • 

1201 GCGTGCGCTTCATCGCAGACCACATGCGGAGCGAGGACGATGACCAGAGC 1350 

I I II I I I I I M I II II I I I II II II I I II I I I I I I I I M I I II 
1292 GCGTACGCTTCATTGCGGACCACATGCGAAGTGAGGATGATGACCAGAGT 134 1 

• ■ • • • 

1351 GT6AGTGAGGACTGGAAGTACGTCGCCATGGTGATCGACCGCCTCTTCCX MOO 

I I I I I I II II I I I I I I IMM II I I I I II I II II I I II I M I II 4-1 
1342 GTGAGGGAGGACTGGAAATACGTTGCCATGGTGATCGACCGCCTGTTCCT 1391 
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14*1 CTGGATrTTTCTCTTTGTCTGTGTCTTTGGCACCATCCGCATGTTCtTGC 1450 

I | | I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I III I I I 

1392 GTGGATCTTTGTCTTTGTCTGTGTCTTTGGGACCGTCGGCATGTTCtIfi£_l441 

1451 "AGfcCTCTCTTCCAGAACTACACCACCACCACCTTCCTCCACTCAGACCAC 1500 

I |fl I I t I I I t I t I I I I 1 I I I I I I'M IIMMMIIM I I'll'" ; 
1 442 AdCCTCTCTTCCAGAACTACACTGCCACTACCTTCCTCCACCCTGACCAC 1 49 1 

1501 TCAGCCCCCAGCTCCAAGTGA 1521 

I I I I I I I I I I I I I I M I I I I 
1492 TCAGCTCCCAGCTCCAAGTGA 1512 



FIGURE 9(c) 



